
Перечень семинарских занятий по дисциплине 

«Программирование в биоинформатике» 

 

1 неделя 

Семинарское занятие 1. Требования к программам анализа молекулярно-

биологических баз данных.  

Семинарское занятие 2. Программы анализа молекулярно-биологических баз 

данных. 

 

2-3 неделя 

Семинарское занятие 1. Поиск последовательностей. 

Семинарское занятие 2. Парное выравнивание 

Семинарское занятие 3. Множественное выравнивание 

Семинарское занятие 4. Поиск и анализ гомологичных 

последовательностей4-5 неделя 

4-5 неделя 

Семинарское занятие 1. Поиск структур и файлы PDB. 

Семинарское занятие 2. Просмотр структур с использованием сервиса JSmol 

Семинарское занятие 3. Просмотр структур в программе DS Viewer Pro 

Семинарское занятие 4. Карты Рамачандрана и структурная организация 

белков 

6-7 неделя 

Семинарское занятие 1. Анализ закономерностей формирования третичной 

структуры белка. 

Семинарское занятие 2. Предсказание структуры белка 

Семинарское занятие 3. Дизайн молекул  

Семинарское занятие 4. Докинг молекул 

8-9 неделя 

Семинарское занятие 1. Поиск рамки считывания в ДНК. 

Семинарское занятие 2. Изучение структуры т-РНК 

Семинарское занятие 3. Предсказание вторичной структуры РНК  

Семинарское занятие 4. Поиск сайтов связывания миРНК 

10 неделя 

Семинарское занятие 1. Поиск функционального центра молекулы белка  

Семинарское занятие 2. Анализ взаимодействий в комплексе белков 

11 неделя 



Семинарское занятие 1. Поиск функционального центра молекулы белка  

Семинарское занятие 2. Архивы данных и доступ к ним 

12-13 неделя 

Семинарское занятие 1. Веб-дизайн. 

Семинарское занятие 2. HTML – язык разметки гипертекста 

Семинарское занятие 3. Задачи программирования 

Семинарское занятие 4. Технические ресурсы реализации программ 

14-15 неделя 

Семинарское занятие 1. Предсказание функции белка. 

Семинарское занятие 2. Вычисление свободной энергии. 

Семинарское занятие 3. Иерархия в белковой архитектуре 

Семинарское занятие 4. Эволюционные аспекты геномов и протеомов. 
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